Unestudio delaUMH
buscalograr agentes
virales que evitenla
entradadel coviden
el organismo

» La investigacion demuestra que la molécula de
fusion del virus interacciona con los lipidos de la
membrana, lo que permitira lograr su inhibicion

RUBEN MiGUEZ
B Un estudio de la Universidad
Miguel Hernédndez (UMH) de El-
che esta cerca de conseguir obte-
neragentesviralesqueimpidanla
entrada en el organismo del Co-
vid-19. Unarevolucionaria inves-
tigacién que podrfa permitirinhi-
biralvirus. La fusién de membra-
nas es un proceso fundamental
para que un virus entre en las cé-
lulas huésped y logre infectar un
organismo, por ello es uno de los
principales objetivos de estudio
para desarrollar nuevas terapias
antivirales paracombatirel covid.

El catedratico de Bioquimicay
Biologfa Molecular de la UMH,
José Villalain, ha demostrado, por
primera vez, la capacidad del pép-
tido de fusién del virus SARS-
CoV-2 de interaccionar de una
manera especifica con los lipidos
de lamembrana, lo que abre una
nuevapuerta parala obtenciénde
agentes virales que inhiban e im-
pidan la entrada del virus en las
células del organismo.

Los resultados de este estudio
han sido publicados en la revista
Membrane. El investigador del

Instituto de Investigacién, Desa-
rrollo e Innovacién en Biotecno-
logfa Sanitaria de Elche (IDiBE)
ha demostrado que el péptido de
fusién de la proteina S del virus
SARS-CoV-2 es capaz de unirse y
englobar fosfolipidos negativos
de lamembrana bioldgica, mien-
tras que excluye las moléculas de
colesterol por completo.

Esta protefna S, como sucede
en otros virus que se denominan
envueltos, estd directamente im-
plicada en el proceso de infec-
cién, en primer lugar, por su
union al receptor y, en segundo
lugar, por entrar enla célulahués-
ped mediante la fusién de mem-
branas.

Dinamica molecular

La investigacién se ha llevado a
cabo utilizando dindmica mole-
cular mediante biocomputacién
dealtorendimiento. Se tratade un
proceso de simulacién virtual de
lainteraccién entre protefnasque
requiere tanta potencia informa-
tica que ha de utilizarse un con-
junto de ordenadores para llevar
a cabo el experimento. Este tipo

Dos sanitarios atienden a pacientes con covid en la UCI de un hospital de la provincia.

de simulaciones permite ver
cémo se comporta cada dtomo
que compone las protefnas del vi-
rus, conlo que se pueden estudiar
en detalle tanto el proceso de in-
feccién como un posible trata-
miento.

Para ello, se ha empleado el
clister de computacién cientifica
de la UMH, un grupo de ordena-
dores unidosmediante unared de
alta velocidad, promovido por el
Vicerrectorado de Tecnologias de

F & T

laInformaciény gestionado porel
Servicio de Innovaci6n y Planifi-
cacion Tecnoldgica.

600 miliones de contagios

Desde que el Covid-19 fue decla-
rado pandemia mundial, a prin-
cipios de 2020, ha causadomés de
600 millones de contagios y mds
de 6 millones de muertos en el
mundo. A pesar de quese hanim-
plementadonuevasvacunas con-
tra el virus, la pandemia contintia
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impactando dramdticamente la
salud mundial.

El profesor de la UMH explica
que comprenderlos mecanismos
de fusién de membranas, asi
comolasinteracciones molecula-
res entre prote{nasy lipidos invo-
lucradas en el proceso de infec-
cién «llevard, sin lugar a dudas, a
poderdesarrollar nuevasmolécu-
las antivirales que permitan una
batallamadseficiente contra estey
otros virus similares».



